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Descricién A realizacién de experimentos en bioloxia xera cada vez un maior nimero de datos. A xestién e analise
xeral destes datos serfa xa imposible sen a utilizacién de ferramentas informaticas dentro da disciplina da

bioinformatica. Na bioinformdtica mestiranse cofiecementos e técnicas da informatica e as matematicas
aplicadas s ciencias da vida, en especial a bioloxia. Dentro da bioinformatica estldase a codificacién de
datos e o0 seu almacenamento en bases de datos. A dispofiibilidade e o acceso a bases de datos e a
aplicacién de distintos algoritmos de procesado de datos. Nesta materia verase a aplicacién da bioinformatica
a distintos dmbitos da bioloxia molecular desde a andlise de secuencias ao estudo da estrutura de proteinas e
acidos nucleicos.

Competencias

Cddigo

C3 CEC3.- Cofiecer as aplicacidns biotecnoléxicas dos microorganismos, plantas e animais e saber manipulalos de cara a
sUa aplicacién biotecnoléxica.

C7 CEC7.- Saber buscar, obter e interpretar a informacién das bases de datos bioldxicas: xenédmicas proteémicas,
transcriptémicas e metabolémicas e utilizar as ferramentas bdsicas da bioinformatica.

D1  CGIl.- Capacidade de andlise e sintese (localizacién de problemas e identificacién das causas e a sUa tipoloxia).

D2 CGI2.- Capacidade de organizacién e planificacion de todos os recursos (humanos, materiais, informacién e
infraestruturas).

D3  CGI3.- Capacidade de xestién da informacién (con apoio das tecnoloxias da informacién e as comunicaciéns).

D4  CGl4.- Capacidade de planificacion e elaboracidn de estudos técnicos en biotecnoloxia microbiana, vexetal e animal.

D5 CGI5.- Capacidade para identificar problemas, buscar soluciéns e aplicalas nun contexto biotecnoléxico profesional ou
de investigacion.

D10 CGIP2.- Capacidade de traballo nun contexto de sustentabilidade, caracterizado por: sensibilidade polo medio
ambiente e polos diferentes organismos que o integran, asi como concienciacién polo desenvolvemento sostible.

D11 CGIP3.- Razoamento critico e respecto profundo pola ética e a integridade intelectual.

D12 CGS1.- Adaptacién a novas situacidns legais ou novidades tecnoldxicas, asi como a excepcionalidades asociadas a
situaciéns de urxencia.

D13 CGS2.- Aprendizaxe auténoma.

D15 CGS4.- Sensibilizaciéon cara & calidade, o respecto ambiental, o consumo responsable de recursos e a recuperacién de
residuos.

Resultados de aprendizaxe
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Resultados previstos na materia Resultados de
Formacion e
Aprendizaxe

Identificar as aplicaciéns biotecnoldxicas dos microorganismos, plantas e animais e saber C3

manipulalos para a sda utilidade no sector biotecnoléxico D1

Utilizar as bases de datos bioléxicas para a obtencién, andlise e interpretacién da informacién C7

Contidos

Tema

Introducién & Bioinformatica. Unix Introducién aos Sistemas Operativos. Comandos bdasicos. Sistema de
arquivos. Xestion de arquivos e directorios. Outros comandos.

Evolucién molecular Homoloxia molecular: substitucion, insercién e delecién. Aliiamento
multiple. Modelos de substitucién nucleotidica e aminoacidica. Seleccién
de modelos. Métodos filoxenéticos. Reconstrucién de maxima
verosimilitud. Erro e confianza filoxenética.

Analisis xenémico Procuras en bases de datos: BLAST. Proxectos xenoma. Xendmica
Estrutural. Secuenciacién. Predicién xénica. Anotacién Funcional.
Xendmica Comparativa.

Bioloxia estructural | Visualizacién de macromoléculas bioldxicas. Predicién de caracteristicas
1 D de proteinas: secuencias, dominios. Estrutura tridimensional de
proteinas. Predicién de estrutura 3D de proteinas: modelado por
homoloxia
e modelado mediante threading ou desefio por homoloxia remota.
Métodos ab initio. Docking molecular: Predicién de interaccions
proteina-substrato e proteina-proteina. Avaliaciéon dos métodos de
predicién.

Bioloxia estructural Il Estrutura de RNA. Predicién de estruturas de RNA. Bases de datos e
servidores de programas de analises de: secuencias, motivos estruturais e
estruturas funcionais.

Planificacion

Horas na aula Horas féra da aula Horas totais
Sesion maxistral 11 5.5 16.5
Practicas en aulas de informatica 11 16.5 27.5
Foros de discusion 0 1 1
Titoria en grupo 2 0 2
Probas de tipo test 2 12 14
Informes/memorias de practicas 0 14 14

*Os datos que aparecen na taboa de planificacién son de caracter orientador, considerando a heteroxeneidade do
alumnado.

Metodoloxia docente
Descricion
Sesion maxistral Clases de presentacién de contidos, de exercicios y de discusién
Practicas en aulas de Exercicios no ordenador
informaética
Foros de discusion Discusién online
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Titoria en grupo Atencion personalizada a alumnos

Atencidn personalizada

Metodoloxias Descricion
Sesién maxistral Responderase as cuestidns particulares de cada alumno
Practicas en aulas de informatica Responderase as cuestions particulares de cada alumno
Foros de discusiéon Responderase as cuestidns particulares de cada alumno
Titoria en grupo Responderase as cuestidns particulares de cada alumno
Probas Descricién
Probas de tipo test Responderase as cuestions particulares de cada alumno
Informes/memorias de practicas Responderase as cuestions particulares de cada alumno
Avaliacion
Descriciéon Cualificacién Resultados de
Formacién e
Aprendizaxe
Probas de tipo test Realizarase unha proba tipo test para avaliar os cofiecementos 25 C3 D1
adquiridos durante a realizacién das clases maxistrais e as practicas C7 D5
en computador D13
Informes/memorias de Avaliarase o resumo/informe razoado/memoria sobre os exercicios 75 C3 D2
practicas practicos no computador realizados en clase. O C7 D3
resumo/informe/memoria deberase entregar nas 24 horas seguintes & D4
clase. Cada informe supofiera o 15% da cualificacién. Habera que D5
realizar un informe por cada unha das sesiéns, en total 5 informes o D10
que supo6n o 75% da nota. D11
D12
D13
D15

Outros comentarios sobre a Avaliacion

O exame final da primeira oportunidade realizarase o 20 de decembro e 2016 de 16:00 a 17:00 na aula de docencia. O
exame da segunda oportunidade terd lugar o 28 de Xufio de 2017 de 16:00 a 17:00 na aula de docencia. Para
presentarse ao exame da segunda oportunidade serd necesario entregar os 5 informes previamente. Terdn

prioridade para obter MH aqueles alumnos que se avalien na primeira oportunidade.

Bibliografia. Fontes de informacion
Arthur M. Lesk, Introduction to Bioinformatics, 32,
David W. Mount, Bioinformatics. Sequence and genome analysis, 22,

Arthur M. Lesk (2008). Introduction to Bioinformatics, 32 edicién. Oxford University Press.

David W. Mount (2004). Bioinformatics. Sequence and genome analysis, 22 edicién. CSHL Press.

Recomendacions

Materias que se recomenda ter cursado previamente
Xenoémica e Protedmica/V02M074V01103

Enxefiaria Xenética e Transxénese/V02M074V01101
Técnicas de Aplicacién en Biotecnoloxia/V02M074V01107

Outros comentarios
Dado que parte da bibliografia recomendada para esta materia atépase en inglés, é aconsellable ter cofiecementos desta
lingua, polo menos, a nivel de comprension de textos escritos.

Paxina 3 de 3



