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Descricién Este curso proporciona los conocimientos necesarios para poder llevar a cabo un andlisis de genealogias para
xeral la gestién de la variabilidad genética de poblaciones mantenidas en conservacién. Ademas, facilita la

comprension de las metodologias disponibles para evaluar la diversidad genética a partir de la informacién
que proporcionan los marcadores moleculares.

Competencias de titulacion

Cddigo

All Emplear marcadores moleculares para el estudio de la variabilidad genética de las poblaciones y en la gestién de
programas de conservacion

Competencias de materia

Resultados previstos na materia Tipoloxia Resultados de
Formacién e
Aprendizaxe

1. Conocimientos necesarios para poder llevar a cabo un andlisis de genealogias para lasaber All

gestién de la variabilidad genética de poblaciones mantenidas en conservacion. saber facer

2. Comprensién de las metodologias disponibles para evaluar la diversidad genética a

partir de la informacidn que proporcionan los marcadores moleculares.

Contidos
Tema
1- Evaluacién de la consanguinidad, el parentescoDiferencias entre el parentesco genealdgico y parentesco molecular.
genealdgico y la variabilidad genética en
programas de conservacion.
2. Utilizacién de los marcadores moleculares en  Evaluacién de la diversidad genética en poblaciones.
programas de conservacion. Identificacién de poblaciones con caracteristicas diferenciales.
Analisis de subestructura genética poblacional.
Identificacién de individuos o poblaciones cruzados.
3. Relacién entre la informacién genealdgicay  Metodologias para inferir parentesco a partir de parejas de individuos y a
molecular: métodos para inferir parentesco. partir de la reconstruccioén de genealogias.

Planificacion
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Horas na aula Horas féra da aula Horas totais

Practicas auténomas a través de TIC 25 35 60

Sesién maxistral 20 20 40
*Qs datos que aparecen na taboa de planificacién son de caracter orientador, considerando a heteroxeneidade do

alumnado.

Metodoloxia docente

Descricién
Practicas auténomas a En la primera parte del curso, se interpretaran los resultados obtenidos a partir del analisis de
través de TIC genealogias. En la segunda parte del curso los alumnos se familiarizaran con las técnicas de

analisis de la informacién molecular. Finalmente, en la Ultima parte del curso se evaluaran los
distintos estimadores disponibles para inferir el parentesco genealdgico empleando informacién
molecular y las implicaciones que tiene en los programas de conservacion.

Sesién maxistral Sesiones tedricas donde se facilitan los conocimientos necesarios para aprender la competencia
prevista.

Atencion personalizada

Metodoloxias Descricion
Practicas auténomas a El profesor supervisara, de forma continua, el uso de los programas informaticos por parte de
través de TIC los alumnos durante el curso. Los alumnos dispondran de atencién individualizada para

resolver dudas tedricas, sobre los problemas que tienen que resolver o sobre la tarea
practica que tienen que realizar.

Avaliacion

Descricién Cualificacion
Practicas auténomas a Al final del curso, los alumnos deberan de ser capaces de justificar la resolucién a 0-10
través de TIC un caso practico utilizando una o varias metodologias vistas.

También se realizard una prueba escrita para valorar los conocimientos adquiridos
por los alumnos.

Outros comentarios sobre a Avaliacion

Bibliografia. Fontes de informacion

Frankham, R., Ballou, J.D., Briscoe, D.A., Introduction to conservation genetics., Cambridge University Press,
Cambridge. UK.,

Smith, T.B., Wayne, R.K., Molecular Genetic Approaches in Conservation., Oxford University Press, Oxford. UK.,

Recomendacions
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