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Descricién O presente curso ten como obxectivo proporcionar ao alumno os cofiecementos e ferramentas
xeral bioinformaticas para a andlise e interpretacién de datos xendmicos. As aplicaciéns destas analises

bioinformaticas abarcardn aspectos evolutivos e funcionais dos xenomas estudados.

Competencias de titulacion

Cddigo

Al2 Realizar analisis estdndar de genomas y evolucién molecular y/o disefiar y programar sus propios analisis adaptados
a sus necesidades

Al7 Aprender a disefiar, analizar y exponer un trabajo de investigacién

A18 Efectuar un Trabajo de investigacién en biologia molecular

Competencias de materia

Resultados previstos na materia Tipoloxia Resultados de
Formacion e
Aprendizaxe
Comprensidn dos pasos e técnicas necesarias para a implementacién de proxectos saber Al2
Xenoma Al7
Capacidade para manexar ferramentas bioinformaticas para a analise xenémica saber Al2
saber facer Al8
Coflecemento das técnicas modernas utilizadas na andlise de datos xenédmicos saber Al2
Contidos
Tema
Introducién & xenémica Proxectos de xendmica, técnicas de secuenciacién tradicionais e de Ultima
xeracion.

Ferramentas Informaticas para a andlise de datos Procuras en Bases de Datos, BLAST, Anotacién e prediccidn funcional de

endmicos Xenes.

Andlise de Xenomas e Datos Xenémicos Xendmica estructural, comparativa e funcional, transcriptémica e
metagendmica

Planificacion

Horas na aula Horas féra da aula Horas totais
Sesion maxistral 15 22.5 37.5
Practicas en aulas de informéatica 8 8 16
Traballos tutelados 1 10.5 11.5
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Presentaciéns/exposiciéns 1 6 7

Probas de resposta curta 1 2 3

*Qs datos que aparecen na taboa de planificacién son de caracter orientador, considerando a heteroxeneidade do
alumnado.

Metodoloxia docente
Descricién

Sesién maxistral 0 profesor expord conceptos basicos, exemplos, aplicaciéns, e describira as técnicas mais utilizadas
na andlise computacional de xenomas.

Practicas en aulas de Os alumnos realizaran actividades que lle permitan aplicar os cofiecementos adquiridos en clases a

informatica situaciéns reais da materia obxecto de estudo.

Traballos tutelados Os estudantes elaborardn un documento sobre a tematica da materia, ou preparard seminarios,
investigaciéns, memorias, ensaios, resumos de lecturas, conferencias, etc. Esta actividade
auténoma poderase realizar de maneira individual ou en grupo.

Presentaciéns/exposicionOs estudantes exporan de maneira clara e breve un tema correspondente aos contidos da materia.

s

Atencion personalizada
Metodoloxias Descricion

Sesion maxistral 0 alumno podera comunicarse co profesor en todo momento no seu despacho, por
email, teléfono, foro,etc.

Practicas en aulas de informatica O alumno poderd comunicarse co profesor en todo momento no seu despacho, por
email, teléfono, foro,etc.

Presentaciéns/exposicidns 0 alumno poderd comunicarse co profesor en todo momento no seu despacho, por
email, teléfono, foro,etc.

Traballos tutelados 0 alumno poderd comunicarse co profesor en todo momento no seu despacho, por
email, teléfono, foro,etc.

Probas Descricion

Probas de resposta curta 0 alumno poderd comunicarse co profesor en todo momento no seu despacho, por

email, teléfono, foro,etc.

Avaliacién
Descricién Cualificacion
Sesién maxistral Valorarase a asistencia a clases 20
Practicas en aulas de informaticaValorarase a participacion e asistencia as sesidns practicas 25
Traballos tutelados Valorarase a calidade do contido e presentacion e desenvolvemento do tema 15
elixido
Presentacidns/exposicions Valorarase a claridade, capacidade de sintese e presentacién do traballo 20
realizado
Probas de resposta curta Valorarase a capacidade de comprensién do alumno mediante a resolucién de 20

preguntas curtas sobre a materia *impartida

Outros comentarios sobre a Avaliacion

Bibliografia. Fontes de informacion

Gibson, G. A., Primer of Genome Science, Tercera,

Mount D., Bioinformatics: Sequence and Genome Analysis, Segunda,
Zvelebil M., Braum, J., Understanding Bioinformatics, Primera,

Recomendacions

Materias que se recomenda cursar simultaneamente

Analise Filoxenética/V02M105V01114

Introducién & Simulacién de Procesos Xenéticos Mediante Ordenador/V02M105V01103

Metodoloxia para a anélise da Evolucién Molecular Usando o Paquete de Software HYPHY e a sUa Linguaxe de
Programacién/V02M105V01116
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